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. Zmogaus genomo projektas — mokslinis projektas, kurio
7 o tikslas i88ifruoti zmogaus chro)%nosomq rinkinyje

b esancm DNR nukleotldq sekaubm 1SSifruot1 20-25 tikst. geny
/[ visuma.
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Kada pradétas?

Projektas pradétas 1990 m. JAV, Kanadoje, Didziojoje
Britanijoje, o pagridiniaispasiekti rezultatai paskelbti 2003 m..
Neziurint visy pastangy, projektas lig Siol yra pilnai nebaigtas,
kadangi turim1 DNR deSifravimo metodai susiduria su
dideliais sunkumais nustatant DNR sekas centromery
(chromosomy vidurys) bei telomery (chromosomy galuose)
srityse.
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Pagrindiniai Zmogaus genomo projekto tikslai:

1. Identifikuoti visus numanomus: 20,500 genus, esancius
zmogaus DNR.

2. Nustatytr-apie 3 milijardy cheminiy baziy sekas, kurios sudaro
zmogaus DNR.

3. Kaupti S1g imnformacija kompiuterinese duomeny bazese.
4. Pagerinti programine/jrangg duomeny. baziy analizei.

5. Sukurti greitesnius, pigesnius ir veiksmingesnius DNR
sekvenavimo metodus.

6. Numatyti teisinius, etinius ir socialinius Zmogaus genomo
projekto padarinius.



Svarbiausi gauti rezultatal:

1. Zmogaus genoma sudaro apie 3,2 milijardo nukleotidy.

2. Zmogaus genome yra 20-30 tikstan¢iy baltymus koduojanéiy
geny.

3. Atskiry Zzmoniy genomo sekos panasios daugiau kaip 99,9%.
Taigi genetiniai skirtumai tarp Zzmoniy yratik 0,1%:

4. D1dZ13ja genomo dalj sudaro kartotines DNR"sekos:



5.Zmogaus chromosomose genai néra pasiskirste proporcingai:
genome nustatyti regionai, kuriems budingos geny sankaupos,
taip pat yra regiony, kuriuose nerasta jokiy geny. Sie regionai
sudaro apie 20% genomo.

6. Maziausias geny tankis nustatytas 13-o0joje ir' Y
chromosemose, o didziausias-17-0joje chromosomoje.

7. Didziausias geny skaicius yra 1-0joje chromosomoje, 0 Y, 21,
22 chromosomose Ji§ yra maziausias.

8. Simtai Zmogaus geny tigsiogiai paveldéti i§ bakterijy.

9. Motery mutacijy daznis mazesnis net viyri:




Craigas Venteris, amerikie¢iy kompanijos ,,Celera
Genomics" prezidentas, paskelbe, kad jo vadovaujamas
mokslinis kolektyvas nustaté nukleotidy (elementariy
»plyteliy", 18 kuriy yra sudarytas genetinis kodas) tvarka
desimtyje milijony Zmogaus DNR fragmenty. Pasak Venterio,
siuose-fragmentuose galima atrasti net 97 proc. viso Zzmogaus
geny-,;turmio”. Kitame §10' mokslinio projekto etape,
uztruksian€iame dar apie tris menesius, fragmentus numatoma
surikiuotr ir atkurti ¥1s3 Zmogaus genetiny kodg - genoma.
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Saltiniai:
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http://lt.wikipedia.org/wiki/%C5%BDmogaus_genomo_projektas
http://lt.wikipedia.org/wiki/%C5%BDmogaus_genomo_projektas
http://lt.wikipedia.org/wiki/Genomas
http://rtn.elektronika.lt/mi/0001/index.html

Metiniai tyrimai gali nustatyti apsigimimus...
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//wwwvoutu comfwatch?v=SVg21pHv4KU



https://www.youtube.com/watch?v=SVg21pHv4KU

